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DISCIPLINA
Cadigo Nome Carga horéria
AT AP2 Totai
Genética Molecular e Conservacgéo da Biodiversidade 35 10 45
1 Aula Teorica; 2 Aula Pratica)
Ementa

Diversidade Genética. Andlise Molecular da biodiversidade. Técnicas de Genética Molecular aplicadas a
descricgo e monitoramento da diversidade genética. Analise da estrutura genética populacional. Genética da
conservacdo, Filogenia Molecular.

Objetivos
Reconhecer a importancia da variagio genética para a conservagéo da biodiversidade; Conhecer 0s fatores que
levam 3 perda de diversidade genética; Conhecer 0 emprego de marcadores moleculares na descricdo e no
monitoramento da variagdo genética, bem como suas aplicagbes para taxonomia, sistematica, filogenia e
conservacao. i '

¥

_ Contetudo Programatico
1) Estrutura molecular e compactagao do matesial genético; Organizagéo génica e sintese do DNA em
eucariotos; Co

2) Diversidade genética: conceito, importancia e medidas de diversidade genética;

3) Estrutura genética das populagdes naturais e fatores evolutivos (deriva genética, selegdo, mutagéo e
migracio); acasalamentos, endogamia e fixag&o génica;

) Ferramentas e técnicas da Genética Molecular,

) Metodos baseados em PCR (Reagao em Cadeia da Polimerase),

) Marcadores moleculares e suas aplicagbes na caracterizagdo da diversidade genética, conservacgdo e
manejo da biodiversidade, e na resolugéo de incertezas taxondmicas.

7) Analise filogenética molecular.
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Atividades Praticas — grupos de 05 alunos
1. 1solamento e Quantificacdo de DNA;
2. Reacao em Cadeia da Polimerase {PCR);
3. Eletroforese em gel de agarose;
4. Analise de fragmentos e de sequéncias de DNA.
As atividades praticas serdo realizadas de forma presencial no Laboratério de Bioguimica efou Laboratério de
Apoio da Unioeste, bloco D2, Campus de Toledo.

Metodoiogia
| Aulas expositivas e dialogadas, auxiliadas com recursos audiovisuais. Uso de bibliografia para pesquisas |




individuais ou em grupos. Seminarios. Discussao de artigos cientificos com temas relacionados ao conteudo da
disciplina. Atividades praticas realizadas em laboratdrio relacionadas ao contetdo programatico e uso de
ferramentas moleculares (softwares).

Avaliagao
(critérios, mecanismos, instrumentos e periodicidade)

A avaliacdo da disciplina consistira em apresentacdo e debate de seminarios (60%), atividades praticas
envolvendo andlises genéticas (30%), avaliagio continuada (10%) por meio de observagdes em sala de aula e
participag&o do aluno nas atividades propostas, com nota final de 100 pontos.
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EMBRAPA-CENARGEN.
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Bibliografia complementar
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Nature Reviews Genetics, 11(10), 697-709.

Excoffier, L.; Heckel, G. (2006) Computer programs for population genetics data analysis: a survival
guide. Nature Reviews Genetics, 7 (10): 745- 758.

Schneider, H. (2007) Métodos de anilise filogenética: um guia pratico. 2% ed. Holos Editora: Ribeiréo Preto,
SP.

Artigos cientificos publicados em peri6dicos da area.
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